	1
	Denominazione dell’Esame
	genomica


	2
	Numero totale di crediti dell’esame
	4

	3
	Obiettivi generali
	

	4
	Tipologia esame
	Corso monodisciplinare

	5
	Coordinatore del corso integrato
	


	6
	Titolo dell’unità didattica
	genomica

	7
	Settore scientifico di riferimento
	Bio/18

	8
	Tipologia attività formativa
	B=Caratterizzante

	9
	Anno di corso
	1°anno

	10
	Periodo didattico
	Secondo Ciclo Semestrale  

	11
	Numero totale di crediti dell’unità didattica
	4

	12
	Carico di lavoro globale (espresso in ore)
	32 ore

	13
	Carico di ore da attribuire a: 
	· Lezioni frontali ore 32

	14
	Nome del docente
	scapoli chiara

	15
	Obiettivi formativi
	Il Corso si propone di guidare gli studenti alla comprensione delle principali strategie e tecniche molecolari utilizzate per studiare interi genomi. Si tratteranno in particolare dettaglio l'anatomia, la struttura ed il contenuto dei genomi di diversi organismi modello sia animali che vegetali ed inoltre i principali modelli di evoluzione molecolare in grado di produrre variabilità genomica.

	16
	Prerequisiti 


	Gli studenti devono possedere una buona conoscenza dei fondamenti di genetica, in particolare della genetica formale e della biologia molecolare di base.

	17
	Contenuto del corso
	Presentazione e stato dell'arte dei progetti genoma di organismi modello: batteriofagi, procarioti (e.coli, archeobat-teri) ed eucarioti (lievito, c.elegans, drosofila, topo). Progetto Genoma umano. Cenni sulle strategie utilizzate per sequenziare interi genomi: costruzio-ne di mappe genetiche (marcatori polimorfici, STS, EST, microsatelliti) e fisiche (YAC, BAC, Cosmidi etc). Strategie di sequenziamento e determina-zione della sequenza di cloni ordinati su una mappa. Mappe fisiche e genetiche integrate. Meccanismi evolutivi moleco-lari del genoma nucleare eucariotico e delle sue funzioni. Duplicazioni e alterazioni cromosomiche a livello: del singolo gene (organizzazione in esoni-introni); di famiglia genica (HOX genes); di singolo cromosoma (cremoso-mi sessuali). Cenni di genomica computazionale: ricerca di sequenze con Blast e Fasta, allineamenti a coppie ed allineamenti multipli. Cenni sui metodi per la ricostruzione delle filogenie. Ipotesi sull'origine della vita. Il mondo a RNA: selezione in vitro di RNA con attività catalitiche specifiche.

	18
	Testi di riferimento:


	BROWN TA. Genomi. 2a ed. Edises 2002
GIBSON G, MUSE SV. Introduzione alla Genomica. Zanichelli, 2004
HARTWELL LH, HOOD L et al. Genetica dall'analisi formale alla genomica. McGraw-Hill, 2004


	19
	Modalità didattica
	· Teorico

	20
	Modalità esame 
	· orale


	1
	Title of course
	genomica


	2
	Total examination credits
	4

	3
	General Goals
	

	4
	Tipology of examination
	· monodisciplinary course



	5
	Coordinator of the course
	


	6
	Teaching module title 
	genomica

	7
	Scientific field of reference


	Bio/18

	8
	Tipology of reference educational activity
	· B = characterizing activity



	9
	Year of degree course
	1

	10
	Semester
	II

	11
	Credits total amount
	4

	12
	Global workload (in hours)
	32  

	13
	Time distribution 
	· lectures 32 



	14
	Teacher’s name
	scapoli chiara

	15
	Educational Goals
	The course has been designed to introduce fundamental concepts and technological advances in the study of genomes of eukaryotes and prokaryotes in general. The techniques that are more specifically used for studying genomes (DNA sequencing methodologies, strategies used to assemble a contiguous genome sequence, methods for identifying genes in a genome sequence) will be described. Finally, the main molecular processes that are thought to have shaped the structures and the genetic contents of genomes over evolutionary time will be described in general.

	16
	Prerequisites
	Students should have a good knowledge of  basic concepts of genetics, with particular care of Mendel's laws, their extensions and complicating factors, molecular genetics, and of the basis of molecular biology.

	17
	Course syllabus
	Genomes organization. Presentation, history and goals of some model organism genome projects: bacterio-phages, prokariotes (e.coli, archea) and eukariotes (yeast, c.elegans, drosophila, mouse). Human Genome  Project. Outlines of the strategies used for genome mapping: construction of genetics maps (polymorphic markers, STS, EST, microsatellites) and physical maps (YAC, BAC, Cosmids etc). Sequencing strategies and determination of a contig of overlapping clones in a map. Integrated physical and genetics maps. Mol-ecular evolution of the eukariotic nuclear genome and its functions. Duplications and chromosomal alteration to the level of: single gene (exon-intron organization); gene families (HOX genes); single chromosome (sex chromosomes). Outlines of computational genomics: searching sequences using Blast and Fasta, pairwise comparisons and multiple alignments. An outline on phylogenies reconstruction methods. Hypotheses on the origin of life. The RNA world: a selection of in-vitro RNA with specific catalytic activities.

	18
	Reference books
	BROWN TA. Genomi. 2a ed. Edises 2002

GIBSON G, MUSE SV. Introduzione alla Genomica. Zanichelli, 2004

HARTWELL LH, HOOD L et al. Genetica dall'analisi formale alla genomica. McGraw-Hill, 2004

	19
	Theaching activities
	· conventional



	20
	Exams 
	· oral




